
 
 
 
                     10        20        30        40        50        60        70        80        90       100       110       120       130       140       150       160       170       180       190       
200                             
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83420006.q  ~~~~~~~~~~~MVAARRSAASSSFFLLLLVLAVRVRASSDRVQERDRSALLELRG~~~~~AAGLLGRWPTGSAVADHCSWPGVTCDA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SRRVVAVAVAAPPASGSSELAGELSPAVGLLTELRELSLPSRGLRGEIPA~EI 
AK100000.q  MRRRPPPPPPPLLPMATLNTQTLITLFLLLLLAAAAAAADAGGGGEREALLRFKAGVASDPGGLLRGWTT~AASPDHCAWPGVSCGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NGEVVALNVSSSPGR~~~RLAGALSPAVAALRGLRVLALPSHALSGQLPA~AI 
30678490.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MEKLEVLDLEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NLMTGSLPDQFTGLRNLRVMNLGFNRVSGEIPN~SL 
41410022.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83553882.q  ~~~~~~~~~~~~~~MSPLLLGFLCLLLFAGQVAVVASDDDREVLVELKRFLQANNRFNRGEYDRWPESDASPCRWAGVTCDGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GRVTALDLSGSAISGAAFGNFSRLTALTWLDLSDNGIGGELPAGDL 
83506490.q  ~~~~~~~~~~~~~~MVSNSFWLFILLVSFIPISAWAESRDISTLFTLRDSITEGKGFLRNWFD~~~~SETPPCSWSGITCIGHNVVAIDLSSVPLYAPFPLCIGAFQSLVRLNFSGCGFSGELPEALGNLQNLQYLDLSNNELTGPIPISLYNLKMLKEMVLDYNSLSGQLSPAIAQLQHLTKLSISMNSISGSLPP~DL 
AK110011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240747.p  ~~~~~~~~~~~~~~MAFLTALFLFLFFSFSSSAIVDLSSETTSLISFKRSLENPSLLSSWNVS~~~~SSASHCDWVGVTCLLGRVNSLSLPSLSLRG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QIPKEISSLKNLRELCLAGNQFSGKIPPEIWNLKHLQTLDLSGNSLTGLLPR~LL 
57430010.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~MPPMLHAILLLAVAVAATSASAATAPAAARNSTSNCTVPL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PDAGIVTAAFKNVANFPLPRRPSCRPVRRLAYSSRNLAGVVGWAAL 
19360014.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~MP~~LHSHLLLLLLALSTSVVAGSVSSSP~SVCAGGGGGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GDAAIVAAAFRGVRNFQLP~~~PCGAVRELRLPSRNLTGAVAWAAL 
AK102100.q  ~~~~~~~~~~~~~MGARV~~~~~VLFLAVAVVAAVAQEPNTDAYFVSRFFAKMGRAA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PASG~~~AAVCGWPGVACD~~GEG~RVVEFSAAGMGLEGAVPEDTV 
30682341.p  ~~~~~~~~~~~~~MGLGLGFWGYALFLSLFLKQSHCQEPNTDGFFVSEFYKQMGLSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SQAYNFSAPFCSWQGLFCD~~SKNEHVIMLIASGMSLSGQIPDNTI 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
400                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83420006.q  WRLEKLEVVNLAGNSLHGALPLAFPPR~~MRVLDLASNRLHGEIQGTLSDCKSLMRLNLSGNRLTGSVPGVLG~~SLPKLKLLDLSRNLLTGRIPSELGDCRELRSLQLFSNLLEGSIPPEIGRLRRLQVLDISSNRLNGPVPMELG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NCMDLSVLVLTSQFDAVN~~~~~~~~~~~ 
AK100000.q  WSLRRLLVLDLSGNRLQGEIPPALACAG~LQTLDLSYNQLNGSVPASLGALPGLRRLSLASNRLGGAIPDELGGAGCRSLQYLDLSGNLLVGGIPRSLGNCSKLEALLLSSNLLDDVIPPEIGRLRNLRALDVSRNSLSGSVPAELG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GCVELSVLVLSNPYTPIGGSNSSD~~~~~ 
30678490.p  QNLTKLEILNLGGNKLNGTVP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFVGRFRVLHLPLNWLQGSLPKDIG~DSCGKLEHLDLSGNFLTGRIPESLGKCAGLRSLLLYMNTLEETIPLEFGSLQKLEVLDVSRNTLSGPLPVELG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NCSSLSVLVLSNLYNVYEDINSVRGEADL 
41410022.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83553882.q  AQCRGLVHLNLSHNLIAGGL~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DVSGLTKLRTLDVSGNRFVGGAAASFVPAACGDLAVLNVSGNGFTGDITGLFDGCPKLEYIDLSTNNFTG~~~ELWPGIARFTQFNVAENNLTGGVPAATFPGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CKLRSLDLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83506490.q  GSLKNLELLDIKMNTFNGSIPATFGNLSCLLHFDASQNNLTGSIFPGITSLTNLLTLDLSSNSFEG~~TIPREIGQLENLELLILGKNDLTGRIPQEIGSLKQLKLLHLEECQFTGKIPWSISGLSSLTELDISDNNFDAELPSSMGELGNLTQLIAKNAGLSGNMPKELGNCKKLTVINLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240747.p  SELPQLLYLDLSDNHFSGSLPPSF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FISLPALSSLDVSNNSLSG~~EIPPEIGKLSNLSNLYMGLNSFSGQIPSEIGNISLLKNFAAPSCFFNGPLPKEISKLKHLAKLDLSYNPLKCSIPKSFGELHNLSILNLVSAELIGLIPPELGNCKSLKSLMLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
57430010.q  GNLSGLLTVDLSGNSLEGDD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFGGGA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LWRAPLLRAVDVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19360014.q  ANLSGLAVLDLSGNALQG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AIPGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FWRAPSLRHVDVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK102100.q  GKLARLRSLDLSGNRLAALPNDLWEVGA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SLLELNLSRNAIRGDLPNNIVNFAALQVLDVSHNAFSGALPPALGSIAALRVLDASHNLFQGQLLGTV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ISGWTNLSSMDLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30682341.p  GKLSKLQSLDLSNNKISALPSDFWSLN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TLKNLNLSFNKISGSFSSNVGNFGQLELLDISYNNFSGAIPEAVDSLVSLRVLKLDHNGFQMSIP~RG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LLGCQSLVSIDLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       
600                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83420006.q  ~~~~~~~~~LSEFNMFIGGIPESVTALPKLRMLWAPRAGFEGNIPSNWGRCHSLEMVNLAENLLSGVIPRELGQCSNLKFLNLSSNKLSGSIDNGLCPHCIAVFDVSRNELSGTIPACAN~~~KGCTPQLL~~~~~~~~~DDMPSRYPSFFMSKALAQPSSGYCKSGNCSVVYHNFANNNLGGHLTSLPFSADRFGNKIL 
AK100000.q  ~~~~~~YGDVDDFNYFQGGIPDAVVALPKLRVLWAPRATLEGELPRNWSACQSLEMINLGENLFSGGIPNGLVECSHLKFLNLSSNKLTGAIDPSLTVPCMDVFDVSGNRFSGAMPVFEQ~~~KGCPSSQLPF~~~~~~~DDLVSEYSSFFSYQALAGFRSSSFVLGTDLTSYHSFAQNNFTGPVKSLPLAADKLGMQGS 
30678490.p  PPGADLTSMTEDFNFYQGGIPEEITRLPKLKILWVPRATLEGRFPGDWGSCQNLEMVNLGQNFFKGEIPVGLSKCKNLRLLDLSSNRLTGELLKEISVPCMSVFDVGGNSLSGVIPDFLNNTTSHCPPVVYFDRFSIESYSDPSSVYLSFFTEKAQVGTSLIDLGSDGGPAVFHNFADNNFTGTLKSIPLAQERLGKRVS 
41410022.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MDGVLQALVVA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VAASAAILFPCLA~~~IAF~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83553882.q  ~~~~~~~~~~~~ANHFAGEFPDSIASCSNLTYLSLWGNGFAGKISAGIGELAGLETLILGKNRFDRRIPPELTNCTSLQFLDMSTNAFGGDMQGILGEFVTLKYLVLHHNNYTG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GIVSSGVLRLPLLARLDLSFNQFSGELPLEVADMKSLKYLMLPANSFSGGIPPEYGR 
83506490.q  ~~~~~~~~~~~~FNALIGPIPEEFADLEAIVSFFVEGNKLSGRVPDWIQKWKNARSIRLGQNKFSGPLP~~VLPLQHLLSFAAESNLLSGSIPSHICQANSLHSLLLHHNNLTGTIDEAFKGCTNLTELNLLD~~~~~~~NHIHGEVPGYLAELPLVTLELSQNKFAGMLPAELWESKTLLEISLSNNEITGPIPESIGK 
AK110011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240747.p  ~~~~~~~~~~~~FNSLSGPLPLELSEIP~LLTFSAERNQLSGSLPSWMGKWKVLDSLLLANNRFSGEIPHEIEDCPMLKHLSLASNLLSGSIPRELCGSGSLEAIDLSGNLLSGTIEEVFDGCSSLGELLLTN~~~~~~~NQINGSIPEDLWKLPLMALDLDSNNFTGEIPKSLWKSTNLMEFTASYNRLEGYLPAEIGN 
57430010.q  ~~~~~~~~~~~~RNRLGGALR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LGASARMASLNASRNGFTSVVG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDGLAAGLVVLDVSGNRIAAVPEGLRRLTRVRRLDMSQN~~~~~~~~~~~~~ 
19360014.q  ~~~~~~~~~~~~GNQLGGALRV~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VEASPRLESLNVSGNRFTGVAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AEALAG~LRVLDVSANRIRAVPQGLRRLARVNRLDLSRN~~~~~~~~~~~~~ 
AK102100.q  ~~~~~~~~~~~~GNALDGDLPD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LSPLLSLSYLNLSGNRLRGSVIGAFHEQMKVIDLSNNSFSG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LNFSSGYAGSSLAYLDLSGNELTGEFSVGNRFQNLKHLNLAFNQLSVANLLVSMGE 
30682341.p  ~~~~~~~~~~~~SNQLEGSLPDGFGSAFPKLETLSLAGNKIHGRDTDFADMKSISFLNISGNQFDGSVTGVFKETLEVADLSKNRFQGH~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ISSQVDSNWFSLVYLDLSENELSGVIKNLTLLKKLKHLNLAWNRFNRG~MFPRIEM 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
                    610       620       630       640       650       660       670       680       690       700       710       720       730       740       750       760       770       780       790       
800                    
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83420006.q  YAFHVDYNNFTGSLHEILLAQCNNVEGLIVSFRDNKISGGLTEEMSTKCSAIRALDLAGNRITGVMPGNIGLLSALVKMDISRNLLEGQIPSSF~KELKSLKFLSLAENNLSGTIPSCLG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK100000.q  YAFLADGNNIAGQLQPDLFSKCNSSRGFIVDVSNNLITGGIPVEIGSLCSSLVVLGVAGNQLSGLIPTSIGQLNYLISLDLSRNHLGGEIPTSV~KNLPNLERLSLGHNFLNGTIPTEIN~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30678490.p  YIFSAGGNRLYGQFPGNLFDNCDELKAVYVNVSFNKLSGRIPQGLNNMCTSLKILDASVNQIFGPIPTSLGDLASLVALNLSWNQLQGQIPGSLGKKMAALTYLSIANNNLTGQIPQSFG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
41410022.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~FCRHR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HRHRVVVKPRCR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83553882.q  LAELQALDLSYNGLTGRIPASIGNLTSLLWLMLAGNQLSGEIPPEIGNCSSLLWLNLADNRLTGRIPPEMAEIGRNPAPTFEKNRKDVSVLAGSGECQAMRRWIPATYPPFNFVYTVMTRENCRSIWDRLLKGYGIIPICTNS~~~~~~~SSPVRSNTISGYVQLSGNKLSGEIPSQIGAMRNLSLLHLDNNQLTGRLPP 
83506490.q  LSVLQRLHIDNNLLEGPIPQSVGDLRNLTNLSLRGNRLSGIIPLALFNCRKLATLDLSYNNLTGNIPSAISHLTLLDSLILSSNQLSGSIPAEICVGFENEAHPDSEFLQHHGLLDLSYNQLTGQIPTSIKNCAMVMVLNLQGNLLNGTIPVELGELTNLTSINLSFNEFVGPMLPWSGPLVQLQGLILSNNHLDGSIPA 
AK110011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
15240747.p  AASLKRLVLSDNQLTGEIPREIGKLTSLSVLNLNANMFQGKIPVELGDCTSLTTLDLGSNNLQGQIPDKITALAQLQCLVLSYNNLSGSIPSKPSAYFHQIEMPDLSFLQHHGIFDLSYNRLSGPIPEELGECLVLVEISLSNNHLSGEIPASLSRLTNLTILDLSGNALTGSIPKEMGNSLKLQGLNLANNQLNGHIPE 
57430010.q  ~~~~~~~~~~~~SMAGKFPDDLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
19360014.q  ~~~~~~~~~~~~AMQGRFPGDLP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK102100.q  ISGLEFVNLSSTGLHGQIPRELSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
30682341.p  LSGLEYLNLSNTNLSGHIPREIS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 



 
 
 
                    810       820       830       840       850       860       870       880       890       900       910       920       930       940       950       960       970       980       990       
1000                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83420006.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLRSLEVLDLSSNSLSGKIPRNLVTLTYLTSLLLNNNKLSGNIP~DIAPSASLSIFNISFNNLSGPLPLNMHSLACNSIQGNPS~~~LQPCGLSTLAN~~TVMKARS~~LAEGDVPPSDS 
AK100000.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLYSLKVLDLSSNLLTGEIPGALADLRNLTALLLDNNKLTGKIPSAFAKSMSLTMFNLSFNNLSGPVPANSNTVRCDSVIGNPL~~~LQSCHMYTLAVPSAAQQGRG~~LNSNDYNDTSS 
30678490.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLHSLDVLDLSSNHLSGGIPHDFVNLKNLTVLLLNNNNLSGPIPSGFAT~~~FAVFNVSSNNLSGPVPSTNGLTKCSTVSGNPY~~~LRPCHVFSLTTPSSDSRDSTGDSITQDYASSPV 
41410022.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~CLQPLSSAAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LPVT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83553882.q  AISHLPLVVLNVSNNS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ISGGIPPEIGHILCLEILDLAYNNFSGELPASLGNLTGLNKFNVSYNPLLSGDVPTTGQLGTFDELSFLGDPLITLQDRGPRRQRAPQAAIRGR~GMSPRTIALWFVFSLIIAFIAGTVVFIMANLRARF 
83506490.q  KIGQILPKIAVLDLSSNALTGTLPQSLLCNNYLNHLDVSNNHLSGHIQFSCPDGKEYSSTLLFFNSSSNHFSGSLDESISNFTQLSTLDIHNNSLTGRLPSALSDLSSLNYLDLSSNNLYGAIPCGICNIFGLSFANFSGN~YIDMY~SLADCAA~~GGICSTN~~~~~~~~GTDHKALHPYHRVRRAITICAFTFVIII 
AK110011.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MFGLTFANFSGNRDGGTF~TLADCAAEEGGVCAAN~~~~~~~~RVDRKMPDHPFHVLEATICCIATAIVIV 
15240747.p  SFG~LLGSLVKLNLTKNKLDGPVPASLGNLKELTHMDLSFNNLS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GELSSELSTMEKLVGLYIEQNKFTGEIPSELGNLTQLEYLDVSENLLSGEIPTKICGLPNLEFLNLAKNNLRGEVPSDGVCQDPSKALLSGNKELCGRVVGSDCKIEGTKLRSAWGIAGLMLGFTIIV 
57430010.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PLDGVEFLDISDNNFSGVVNSTWVTKFGRSAFLRAGNA~~~~~~~~~~~~~~~~TSLVIEDNPPASAPAPAP~~~~~~~~~~~~~~ATMTPS~~SGGKKHKRVVLIVVVVVCGVVAVSAA 
19360014.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~PLAGLRFLNVSYNNFSGVVDGGAVKKFGHSAFVHSGN~~~~~~~~~~~~~~~~~TSLVFSENSTARRPPPPPSPPPSHPHRSGGKNDTATPA~~RRTRTRSRRKHLSVVTVAVVCGVVSV 
AK102100.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~QLSRLKVLDLSRNNISGVVPDLSSIRLQVLDLSVNNLTGEIPVALVKKLVSMERFNFSYNNLTVCASELSPEAFAAAFARSRNDCPIAVNPDRIQRSGGKRKGMKLALAIVLSLFFSVLG 
30682341.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLSDLSTLDVSGNHLAGHIPILSIKNLVAIDVSRNNLTGEIPMSILEKLPWMERFNFSFNNLTFCSGKFSAETLNRSFFGSTNSCPIAANPALFKRKRSVTGGLKLALAVTLSTMCLLIG 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
 
 
                    1010      1020      1030      1040      1050      1060      1070      1080      1090      1100      1110      1120      1130      1140      1150      1160      1170      1180      1190      
1200                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83420006.q  ATVDS~GGG~~~FSKIEIASITSASAIVAVLLALIILYIYTRKCASRQSRRSIRRREVTVFVDIGAPLTYETVVRATGSFNASNCIGS~~GGFGATYKAEIAPGVLVAIKRLAIGRFQG~~~~~~~~~IQQFQAEVKTLG~~~~~RCRHPNLVTLIGYHLSDS~~~~EMFLIYNFLPGGNLERFIQERAKRP~~~~~~~~ 
AK100000.q  ADSQN~QGGSNSFNAIEIASITSATAIVSVLLALIVLFIYTRKCAPRMSSRSSRRREVITFQDIGVPITYETVVRATGSFNASNCIGS~~GGFGATYKAEISPGVLVAIKRLSVGRFQG~~~~~~~~~VQQFHAEIKTLG~~~~~RLRHPNLVTLVGYHLGES~~~~EMFLIYNYLPGGNLERFIQERSKRP~~~~~~~~ 
30678490.p  ENAPSQSPGKGGFNSLEIASIASASAIVSVLIALVILFFYTRKWHPKSKIMATTKREVTMFMDIGVPITFDNVVRATGNFNASNLIGN~~GGFGATYKAEISQDVVVAIKRLSIGRFQG~~~~~~~~~VQQFHAEIKTLG~~~~~RLRHPNLVTLIGYHASET~~~~EMFLVYNYLPGGNLEKFIQERSTR~~~~~~~~~ 
41410022.q  ~~~~~~APSSRSCECVSSWSFYGGGGDAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DRSLKMLSLD~~~~~~~DLAGATGGFSPDNIIGD~~GSFGFVYRAVLPDGARVAVKRLSAEHASGG~~~~~~EGNREFRAELEVLG~~~~~TLSHPNLARLLGFCAAGA~~~~DRLLVYELLERGSLDAWLYGDAAGAAGQLP~~~ 
83553882.q  PVDQDPDPESLSCENPKCGGGGGGGGKCGAFHMSATSSPPSGCSSSCVTGCSSSSEGVKVFRLDKTAFTYRDIVAATSGFSDDRVVGR~~GGYGVVYRGVLPDGRDVAVKKLARLRDCGGGGGGEDSGEREFRAEMEVLADRMGFTWPHPNLVTLYGWCLAGS~~~~AKILVYEYLDGGNLES~LIGDHAAFGRRR~~~~ 
83506490.q  VLVLLAVYLRR~~KLVRSRPLAFESASK~AKATVEPTSTDELLGK~~~KSREPLSINLATFEHALLRVTADDILKATENFSKVHIIGD~~GGFGTVYKAALPEGRRVAIKRLHG~GHQFQG~~~~~~~DREFLAEMETIG~~~~~KVKHPNLVPLLGYCVCGD~~~~ERFLIYEYMENGSLEMWLRNRADALEALG~~~~ 
AK110011.q  LVVILVVYLRRRRKMLRRRQFVLVPAGDNAMADHETTLSNNLLGRRRMKKREPPSINLATFEHAPVRVTVDEIMRATGNFDGMHVVGD~~GGFGTVYRAELPGGRRVAVKRLHGVGRRFQGG~~~~~~EREFRAEMETVG~~~~~KVRHPNLVPLLGYCAAGD~~~~ERFLVYEYMEHGSLEDRLR~~GGGGAALG~~~~ 
15240747.p  FVFVFSLRRWAMTKRVKQR~~~~DDPERMEESRLKGFVDQNLYFLSGSRSREPLSINIAMFEQPLLKVRLGDIVEATDHFSKKNIIGD~~GGFGTVYKACLPGEKTVAVKKLSE~~AKTQG~~~~~~~NREFMAEMETLG~~~~~KVKHPNLVSLLGYCSFSE~~~~EKLLVYEYMVNGSLDHWLRNQTGMLEVLD~~~~ 
57430010.q  VAFMALAGCVACGFIRRRK~RGK~~~~~KAAAAWE~~DDE~~~~VAVGAVKVAATAPVVLVERPLMELTLADLAAATSGFGRESQLADVGGRSGAAYRAVLPGDLHVVVRVVDGAVAGVGGDDG~~~DVAAAAAGLRELA~~~~~RLRHPNILPLLGYCIAGK~~~~EKLLLYEYIEKGNLYRWLHELPASSMDMEE~~~ 
19360014.q  AMLLCLVGCVACGVLRCRKNRGKEAEEEKRKAHWGGKDEEEVVAVAAAAAKGGSAAPVVLFERPLMELTLADLAEATSGFGRESQLAERGGRSGAAYRAVLPGDMHVVVRVVDGAMA~VGEDD~~~~DPATAATAFRDLA~~~~~RLRHPNILPLLGYCIAGK~~~~EKLLLYEYMEKGDLHRWLHELPAGRPDMEDD~~ 
AK102100.q  ~LLCVAVACRRRRKRGDVLPAVKQVSFKEEPGISGPFAFQTDSTTWVADVKVATSVPVVIFEKPLLSFTFADLLAATSNFDRGTLLAE~~GRFGPVYRGFLPGGIQVAVKVL~~~~~~VHGSAM~~~ADQDAARELERLG~~~~~RIKHPNLVPLTGYCLAGE~~~~QRIAIYEYMENGNLHNLLHDLPLGVQTTEDWST 
30682341.p  ALIFVAFGCRRKTKSG~~~~EAKDLSVKEEQSISGPFSFQTDSTTWVADVKQANAVPVVIFEKPLLNITFSDLLSATSNFDRDTLLAD~~GKFGPVYRGFLPGGIHVAVKVL~~~~~~VHGSTL~~~SDQEAARELEFLG~~~~~RIKHPNLVPLTGYCIAGD~~~~QRIAIYEYMENGNLQNLLHDLPFGVQTTDDWTT 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLRELGQ~~GSFGMVYEGNARDIIKGEAETRVAVKTVNESASLR~~ERIEFLNEASVMKG~~~~~FTCHHVVRLLGVVSKGQ~~~~PTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGR~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQES~~IGK~~GRFGEVWRGKWRGE~EVAVKIFSSRE~~~~~~~~~~~~ERSWFREAEIYQT~~~VMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEG~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVTGG~~GSFSAEEVQELREATLKEVDILR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVSG~~~~~~~~HPNIIQLKDTYETNT~~~~FFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSE~~~~~~~ 
 
                    1210      1220      1230      1240      1250      1260      1270      1280      1290      1300      1310      1320      1330      1340      1350      1360      1370      1380      1390      
1400                   
            ....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....|....| 
83420006.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~IDWRMLHKIALDIARALGFLHDSCVPR~~~~~ILHRDVKPSNILLDNEYNAYLSDFGLAR~~~~~LLGNSETHATTGVAGTFGYVAPEYAMTCR~~~~~~VSDKADVYSYGVVLLELISDKKALDP~~~~~~~SFSPYGNGFNIVAWACMLLQKGRAREFFIEGLWDVAPHDD~~~~~~ 
AK100000.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VDWKMLHKIALDIAKALAYLHDTCVPR~~~~~ILHRDVKPSNILLDTEYNAYLSDFGLAR~~~~~LLGNSETHATTGVAGTFGYVAPEYAMTCR~~~~~~VSDKADVYSYGVVLMELISDKKALDP~~~~~~~SFSPYGNGFNIVAWACMLLRQGRAREFFIDGLWDVGPHDD~~~~~~ 
30678490.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DWRVLHKIALDIARALAYLHDQCVPR~~~~~VLHRDVKPSNILLDDDCNAYLSDFGLAR~~~~~LLGTSETHATTGVAGTFGYVAPEYAMTCR~~~~~~VSDKADVYSYGVVLLELLSDKKALDP~~~~~~~SFVSYGNGFNIVQWACMLLRQGRAKEFFTAGLWDAGPHDD~~~~~~ 
41410022.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WPARLRIARGVAAALAFLHHGNETA~~~~~ILHRDIKASNVLLDEGFEAKLADFGLAR~~~IAAGGAAESHLSTQAAGTAGYMAPELRAGVG~~~~~~TSVKADVYSFGVLLMEMVTGRRPSWPV~~~~~~KINMKGKEVEMLKWARDKVDKGQALEILDRQMGIQWEGREAD~~~~ 
83553882.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RLDAAIGVARALVFLHHECRPA~~~~~VVHRDVKASNVLLGRDGGVKVTDFGLAR~~~VVR~~PGDTHVSTMVAGTVGYVAPEYGQTWR~~~~~~ATTKGDVYSYGVLLMELATGRR~~~~~~~~~~~AVDG~GEEECLVEWSRRMAQEG~~~~~~~~~~~~~WPAREAA~~~~ 
83506490.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WPDRLKICLGSARGLAFLHHGFVPH~~~~~IIHRDMKSSNILLDENFEPRVSDFGLAR~~~IIS~~ACETHVSTDIAGTFGYIPPEYGLTMK~~~~~~STTKGDVYSFGVVMLELLTGRPPT~~~~~~~~~GQEEVQGGGNLVGWVRWMIARGKQNELFDPCLPVSSVWREQ~~~~~ 
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